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R ES U MEN 2. Obtencion de productos de PCR
-Se busca identificar la diversidad genética del hongo
fitopatégeno Magnaporthe sp. en Paraguay, de modo a
establecer estrategias de mejoramiento genético en cultivos de
-Se han logrado obtener producto de amplificaciéon de aislados Leyenda Leyenda Leyenda Leyends Leyenda

interés agrondmico como Trigo y arroz.
LSU_C-005 1 RBP1_C-005 1. C-016_ACT 1. C-04_CAL 1.1 4_ITS4

de Magnaporthe sp. de diferentes hospederos. La variable 2 Lsucoor o ReP1_C007 2. Cou7_ACT 2. C05_CAL 2. c0s 1S4
evaluada fue de presencia o ausencia de amplificacién, y se

elaboré una tabla donde (+) corresponde a la obtencién de RESU LTADOS

producto y para la no obtencidn como (-). Los aislados provienen
de diferentes departamentos del pais y de hospederos como  Tabla 1. Regiones amplificadas para identificacion de Magnaporthe sp.
Bromus catharticus (1), Triticum aestivum (2, 4, 9, 10, 11, 12, 13,

16), Lolium multiflorum (3), Digitaria horizontdlis (5,6), Avena Aislados de Magnaporthe sp. ITS RPBlReng:ll}esACT CAL
strigosa (7,8), Brachiaria sp.(14), Stenothaphrum secundatum 1. CBch004 + + + + +
(15). 2. CTae005 + + + + +
INTRODUCCIO'N 3. CLmi007 + + + + +
4. CTae009 + + + + +
-Magnaporthe sp. tiene una amplia gama de 5.YDhh012 + + + + +
huéspedes, causa lesiones necrdticas en estructuras 6.YDhh014 + - + - +
aéreas de aprox. 50 especies de gramineas, incluyendo /- !Ash016 L
. . . L. . 8.1Ash017 + + + + +
cultivos de interés econdmico como el arroz, el trigo, el
9. GTae019 + + + + +
SOrgo, avenay otros. , 10. GTae021 L
: J ., )y = 11. YTae025 v+ 4
o Y ' 12.YTae028 + + + o+ 4+
13. ATae039 + + + + +
14.YBsph044 + + + + +
15.SLSsh051 + - + + +
molecular de hongos. 16. BrTae + + + - +
ITs1 ITs3
T ST
[ 185rDNA [ims Trg'f;\ [Tmsz ] 285rDNA ] CO N CLUSION ES
gz tsi [ETECOTIRTIENMEE® Se han obtenido 76 productos de amplificacién, donde todos los

-El objetivo es amplificar regiones conservadas del hongo
fitopatdégeno Magnaporthe sp. para su identificacion molecular.

MATE R IALES Y M E'TO DOS la comparacién y validacion de su identificacion molecular.
-Se realizaron amplificaciones de 5 regiones conservadas de un AG RADECI M I E NTOS

total de 16 aislados de Magnaporthe sp. provenientes de

aislados cuentan con al menos 3 regiones amplificadas, necesarias para

diferentes hospederos.- =
1. Optimizar la amplificacion de los fragmentos de interés.- g
-
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